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クールCCDビデオカメラ Ixon (Andor Co.）と












ラス上に 95% O?/5% CO?/37℃条件下で80-90%コ



















ナルはExcitation 480 nm/Emission 535 nmより観察
された．抑制実験には，PEG catalase，PD123319
(AngII 2型受容体阻害薬)，RNH 6270を使用した．
RNAの単離と Real Time PCR
高グルコース，またはAng IIの条件下で6時間培養
後のヒトメサンギウム培養細胞からRNeasy kit
(Q i a g e n）を 使 用 し 抽 出 さ れ た R N A は，
QuantiTECTR Kit(Qiagen）によりcDNAに変換さ
れた．そのcDNA(30 ng）を templateに TaqManR
 






































































































1) Abe,M.,Kaldunski,M.,Liang,M.,et al. (2006)
Eﬀect of Sodium Delivery on Superoxide and
 
Nitric Oxide in the Medullary Thick Ascending
 
Limb. Am. J. Physiol. Renal Physiol., 291,
F350 357.
2) Mori,T.,O’Connor,P.M.,Abe,M.,et al. (2007)
Enhanced superoxide production in renal outer
 
medulla of Dahl salt sensitive rats reduces
 
nitric oxide tubular vascular cross talk.
Hypertension, 49,1336 1341.
3) Cowley, A.W. Jr. (2008) Hypertension.
Renal  medullary oxidative stress, pressure
 
natriuresis, and hypertension, 52,777 786.
4) Lee, H.B., Yu, M.R., Yang, Y., et al. (2003)
Reactive Oxygen Species Regulated Signaling
 
Pathways in Diabetic Nephropathy. JASN,14,
S241 S245.
5) Kanauchi,M.,Nishioka,H.and Hashimoto,T.
(2002) Oxidative DNA Damage and
 
Tubulointerstitial  Injury in Diabetic Ne-
phropathy. Nephron, 91,327 329.
6) Jaimes,E.A.,Galceran,J.M.and Raij,L. (1998)
Angiotensin II induces superoxide anion pro-
duction by mesangial cells. Kidney Int., 54,
775 784.
7) Xia,L.,Wang,H.,Goldberg,H.J.,et al. (2006)
Mesangial cell NADPH oxidase upregulation
 
in high glucose is protein kinase C dependent
 
and required for collagen IV expression. Am.
J. Physiol. Renal Physiol., 290,F345 F356.
8) Nihikawa, T., Edelstein, D., Du, X.L., et al.
(2000) Normalizing mitochondrial superox-
ide production blocks three pathways of hyper-
glycemic damage. Nature, 404,787 890.
9) Satoh, M., Fujimoto, S., Haruna, Y., et al.
(2005) NAD(P)H oxidase and uncoupled
 
nitric oxide synthase are major sources of
 
glomerular superoxide in rats with experimen-
tal diabetic nephropathy. Am. J. Physiol.
Renal Physiol., 288,F1144 F1152.
10) Sheppard,F.R.,Kelher,M.R.,Moore,E.E.,et al.
(2005) Structural organization of the neutro-
phil NADPH oxidase:phosphorylation and
 
translocation during priming and activation.




阿部 浩明???，近藤 健男??，藤原 悟??，出江 紳一???
??財団法人広南会 広南病院・東北療護センター リハビリテーション科，
??東北大学大学院医学系研究科 肢体不自由学分野，??財団法人広南会 広南病院 脳神経外科
??東北大学大学院 医工学研究科


















平成18年 5月 25日から平成19 年 5月 31日までの
間に理学療法処方のあった脳卒中患者547名を対象と

































































範な損傷が及び Johannsen et al.が視床以外にpush-
ingが出現する症例の責任病巣として推察したposte-
rior insula，postcentral gyrusの損傷を包含していた．
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